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Statistische Methoden in der Tierzucht und Genomanalyse
Advanced statistics in animal breeding and genomics
M.Sc. Agrarwissenschaften, Wahimodul

Jéhrlich im SS

Prof. Dr. G. Thaller

Prof. Dr. G. Thaller

Vorlesung: Statistische Methoden in der Tierzucht und
Genomanalyse Prof. Dr. G. Thaller mit Dr. D. Hinrichs

Ubung: Statistische Methoden in der Tierzucht und Genomanalyse
Prof. Dr. G. Thaller mit Dr. D. Hinrichs

Kenntnis der Grundlagen der Biometrie
Englisch

unbegrenzt

5

Vorlesung (45h/135h)+Ubung (15h/45h)

Wochentlich in der Vorlesungszeit

Mindliche Prifung 100%- Thaller

Zur Prifung erforderlich
6

Die Studierenden erlangen vertiefte Kenntnisse der
Wabhrscheinlichkeitstheorie und der theoretischen Konzepte in der
genomischen Statistik. Die Kenntnisse der wesentlichen Methoden
und komplexen Verfahren zur Auswertung umfassender
molekulargenetischer Information im Bereich der
Tierzuchtwissenschaften versetzen die Studierenden in die Lage, ihr
theoretisches Wissen in praktischen Anwendungen einzusetzen und
Ergebnisse richtig zu interpretieren.

Vertiefung der Wahrscheinlichkeitstheorie, Mehrdimensionale
Dichteverteilungen kontinuierlich verteilter Variablen,
Permutationsverfahren, Momentenmethode, Maximum Likelihood
Konzepte, Bayes Verfahren und Problematik der a priori Information,
Prinzipien der Datenreduktion, Testen von Hypothesen, Likelihood
ratio test, Intervallschatzung, Einfiihrung in Markov-Chain Monte
Carlo Algorithmen, Programmtechnische Umsetzungen

Methoden- und Anwendungskompetenz

Casella, Berger “Statistical Inference”, Sorenson, Gianola “Likelihood,
Bayesian, and MCMC Methods in Quantitative Genetics, Weller
“Quantitative Trait Loci Analysis in Animals”, Siegmund, Yakir “The
Statistics of Gene Mapping”, Wu, Ma, Casella “Statistical Genetics of
Quantitative Traits”



